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Flux de transgenes du coton : plus
complexes que prévu !
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Une équipe de chercheurs de I'Université d’Arizona aux Etats-Unis s’est intéressée aux facteurs
impliqués dans le flux de transgénes entre champs de coton Bt et champs de coton non
transgénique [1]. Leurs résultats montrent que « le flux de génes dans un paysage agricole est
complexe et dépend de multiples facteurs que les précédentes études de terrain n’avaient pas
mesurés », selon Shannon Heuberger, membre de I'équipe [2]. Pour effectuer leur travail, les
scientifiques ont élaboré un outil d’analyse statistiqgue d’informations géographiques multiples. Les
flux de transgénes via les insectes pollinisateurs ou la manipulation de semences par I'agriculteur
ont donc pu étre pris en compte en méme temps. Leurs analyses ont concerné quinze champs de
production de semences de coton non transgénique, certains étant a proximité de champs de
coton Bt. Apres avoir collecté des semences de coton a la lisiere des champs de production de
semences, les scientifiques ont calculé que 1% des semences de coton transgénique prélevées
était le fruit d’'un flux de transgéne via les insectes pollinisateurs, alors que 15% étaient le fruit
d’erreurs humaines dans la manipulation des lots de semences et dans I'ensemencement des
champs. Selon les chercheurs, cela démontre donc qu’une analyse géographique compléte est un
meilleur outil de prédiction des flux de genes et que cet outil devrait servir le l1égislateur dans la
mise en place de régles de mise en culture du coton GM.

Il est & noter que des données sur I'impact de I'activité humaine existaient déja [3] mais que les
scientifiques se sont ici intéressés a quantifier cet impact et a le contextualiser plus largement sur
le terrain de culture.
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