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Selon le Pr. Perron de l’Agence canadienne d’inspection alimentaire, des gènes de résistance aux
antibiotiques Bla, tet et NptII, couramment utilisés dans les PGM, peuvent contaminer les solutions
de l’enzyme Taq polymérase disponibles commercialement et issues de bactéries GM
sélectionnées par les mêmes résistances aux antibiotiques que les PGM [1]. Cette enzyme est
utilisée dans les analyses PCR comme pour la détection et la quantification de présence de PGM
dans des produits. A. Person recommande donc de décontaminer les solutions d’enzyme Taq
utilisée, avant analyse, faute de quoi les résultats de PCR pourraient être erronés.
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